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	Posible mecanismo

	rs17367504
	1
	52
	MTHFR

CLCN6

NPPA

NPPB

AGTRAP
	PAS 

PAD
	10-13
	NPPA y NPPB: codifican péptidos natriuréticos con función vasodilatadora y natriurética

AGTRAP: codifica el receptor tipo 1 del angiotensinógeno II

	rs9308945
	2
	49
	MYADML

FAM98A

RASGRP3
	HTA
	10-4
	RASGRP3: gen relacionado con respuesta vascular anómala a la endotelina 1 y la angiotensina II

	rs5743185
	2
	54
	PMS1
	PAS
	10-11
	PMS1: ???

	rs6749447


	2
	50
	STK39
	PAS
	10-7


	STK39: proteína que interacciona con quinasas que regulan el transporte renal de cationes y se expresa en nefronas

	rs9815354
	3
	53
	ULK4
	PAD
	10-9
	ULK4: ???
	
	0,17
	???

	rs16998073
	4
	52
	PRDM8

FGF5

C4orf22
	PAD
	10-21
	FGF5: gen que codifica proteína de la familia de los factores de crecimiento de fibroblastos, estimula la proliferación de cardiomiocitos 

	rs12153297
	5
	48
	CCNG1
	HTA
	10-7
	CCNG1: ???

	rs16877320
	6
	54
	MYLIP
	PAS
	10-9
	MYLIP: ???

	rs17365948
	8
	54
	YWHAZ
	PAS
	10-8
	YWHAZ: codifica una proteína que interactúa con el receptor de insulina

	rs11191548

rs1004467
	10


	52

53
	C10orf26

CYP17A1

C10orf32

AS3MT

CNNM2

NT5C2
	PAS

PAS
	10-24

10-10
	CYP17A1: codifica una proteína del citocromo P450 que media la acción de un esteroide que interviene en la síntesis de mineralocorticoides que regulan la absorción renal de Na

	rs1530440
	10
	52
	C10orf107

TMEM26

RTKN2

RHOBTB1

ARID5B
	PAD
	10-9
	ARID5B: interviene en la diferenciación de las células musculares lisas



	rs11014166
	10
	53
	CACNB2
	PAD
	10-8
	CACNB2: codifica la subunidad beta 2 de un canal de calcio

	rs12279202
	11
	54
	IPO7
	PAS
	10-8
	IPO7: ???

	rs381815
	11
	53
	PLEKHA7


	PAS
	10-9
	PLEKH7: ???

	rs17249754

rs2681492

rs2681472
	12
	51

53

53
	ATP2B1

GALNT4
	PAS

PAD
	10-11
	ATP2B1: codifica una proteína que se expresa en endotelio y está relacionada con el transporte de calcio desde el citosol al espacio extracelular

	rs653178

rs3184504


	12
	52

53
	SH2B3

ATXN2
	PAD

PAS
	10-18


	SH2B3: se expresa en células progenitoras hematopoyéticas y endoteliales. Modelos animales knock-out presentan una mayor sensibilidad a citoquinas y señalización anormal de factores de crecimiento.

ATXN2: asociado recientemente con diabetes e infarto de miocardio

	rs2384550
	12
	53
	TBX3-5
	PAD
	10-8
	TBX3-5: ???

	rs11160059
	14
	54
	SLC24A4
	
	10-8
	SLC24A4: codifica proteína que interviene en el transporte iónico

	rs1378942

rs6495122
	15
	52

53


	CYP1A1

CYP1A2

CSK

LMAN1L

CPLX3

ARID3b
	PAD

PAD
	10-23

10-10
	CYP1A1 y CYP1A2: codifican proteínas del citrocromo P450 que regulan el metabolismo del ácido araquidónico

CSK: codifica un tirosín quinasa citoplasmática que está relacionada con la proliferación de células de músculo liso vascular dependiente de la angiotensina II

	rs13333226
	16
	55
	UMOD
	HTA
	10-11
	UMOD: codifica proteína que interviene en la absorción de Na+ renal 

	rs12946454
	17
	52
	PCLD3

ACBD4

HEXIM1

HEXIM2

FMNL1
	PAS
	10-8
	PCLD3: es miembro de una familia de fosfolipasas importantes en la señalización de las células musculares lisas vasculares y activada por péptidos como la endotelina y la angiotensina



	rs16948048
	17
	52
	ZNF652

PHB
	PAD
	10-9
	???


